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SEQUENCE LISTING 



<110> Ihlenfeldt, Hans-Georg 

Munch-Peter sen , Brigitte 
Piskur, Jure 
Sondergaard, Leif 

<120> DEOXYNUCLEOS IDE KINASE FROM INSECT CELLS FOR THE SYNTHESIS OF 
NUCLEOSIDE MONOPHOSPHATES 

<130> 6398-201320 

<140> 10680635 
<141> 2003-10-07 



<160> 14 

<170> Patentln version 3.3 

<210> 1 
<211> 753 
<212> DNA 

<213> Drosophila melanogaster 
<400> 1 

atggcggagg cagcatcctg tgcccgaaag gggaccaagt acgccgaggg cacccagccc 60 

ttcaccgtcc tcatcgaggg caacatcggc agcgggaaga ccacgtattt gaaccacttc 120 

gagaagtaca agaacgacat ttgcctgctg accgagcccg tcgagaagtg gcgcaacgtc 180 

aacggggtaa atctgctgga gctgatgtac aaagatccca agaagtgggc catgcccttt 240 

cagagttatg tcacgctgac catgctgcag tcgcacaccg ccccaaccaa caagaagcta 30 0 

aaaataatgg agcgctccat ttttagcgct cgctattgct tcgtggagaa catgcgacga 360 

aacggctcgc tggagcaggg catgtacaat acgctggagg agtggtacaa gttcatcgaa 420 

gagtccattc acctgcaggc ggacctcatc atatatctgc gcacctcgcc ggaggtggcg 480 

tacgaacgca tccggcagcg ggctcgttct gaggagagct gcgtgccgct taagtacctt 540 

caggagctgc atgagttgca ccaggactgg ttgatacacc agagacgacc gcagtcgtgc 600 

aaggtcctag tcctcgatgc cgatctgaac ctggaaaaca ttggcaccga gtaccagcgc 660 

tcggagagca gcatattcga cgccatctca agtaaccaac agccctcgcc ggttcgtgtg 720 

tcgcccagca agcgccagag ggtcgccaga taa 753 



<210> 2 

<211> 24 

<212> DNA 

<213> Artificial Sequence 



<220> 
<223> 



Primer 



<220> 

<221> misc_f eature 

<222> (1) . . (24) 

<223> primer 

<400> 2 

gccctcgatg aggacggtga aggg 2 4 

<210> 3 

<211> 27 

<212> DNA 

<213> Artificial Sequence 

<220> 

<223> Primer 



<220> 

<221> misc_feature 

<222> (1) . . (27) 

<223> primer 



<210> 4 

<211> 33 

<212> DNA 

<213> Artificial Sequence 

<220> 

<223> Primer 

<400> 4 

gttgcgccac ttctcgacgg gctcggtcag cag 33 

<210> 5 

<211> 27 

<212> DNA 

<213> Artificial Sequence 

<220> 

<223> Primer 



<400> 



3 



ggtcttcccg ctgccgatgt tgccctc 



27 



<400> 



5 



aatggagcgc tccattattt ttagctt 



27 



<210> 



6 



<211> 
<212> 
<213> 



30 
DNA 

Artificial Sequence 



<220> 



<223> 



Primer 



<400> 



6 



cacgaagcaa tagcgagcgc taaaaatgga 



30 



<210> 7 

<211> 42 

<212> DNA 

<213> Artificial Sequence 

<220> 

<223> Primer 

<400> 7 

ctcctcagaa cgagcccgct gccggatgcg ttcgtacgcc ac 42 

<210> 8 

<211> 27 

<212> DNA 

<213> Artificial Sequence 

<220> 

<223> Primer 



<210> 9 

<211> 21 

<212> DNA 

<213> Artificial Sequence 

<220> 

<223> Primer 

<400> 9 

tcccaatctc acgtgcagat c 21 

<210> 10 

<211> 21 

<212> DNA 

<213> Artificial Sequence 

<220> 

<223> Primer 



<400> 



8 



ccacttcttg ggatctttgt acatcag 



27 



<400> 10 

ttcatcgaag agtccattca c 



21 



<210> 11 

<211> 33 

<212> DMA 

<213> Artificial Sequence 

<220> 

<223> Primer 

<400> 11 

gcgcgaattc atggcggagg cagcatcctg tgc 33 

<210> 12 

<211> 31 

<212> DNA 

<213> Artificial Sequence 

<220> 

<223> Primer 



<210> 13 

<211> 45 

<212> DNA 

<213> Artificial Sequence 

<220> 

<223> Primer 

<400> 13 

cgcgaattca tggcggaagc ggcgagctgc gcgcgtaagg ggacc 4 5 

<210> 14 

<211> 30 

<212> DNA 

<213> Artificial Sequence 

<220> 

<223> primer 



<400> 



12 



gcgcaagctt attatctggc gaccctctgg c 



31 



<400> 



14 



cgcaagctta ttaacgggcg accctctggc 



30 



